
Dieser Ast ist verkürzt dargestellt;
ansonsten stellt jeder Strich
eine Mutation dar.

Netzartige Querverbindungen zwischen Ästen
entstehen durch parallel erfolgte Mutationen.China

Stammbaum des mutationsfreudigen
Covid-19 mit den Fundorten seiner

einzelnen Varianten
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1. bestätigter Fall
in Deutschland,
Starnberg, vom
28.02.2020

Ontario

parallele
Mutation
T29095C

Die Größe der Kreise ist direkt proportional
zu der Anzahl der Fallzahlen an dem Ort.

Molekularer Stammbaum erstellt durch
https://www.fluxus-engineering.com
das Programm steht kostenlos zur Verfügung.
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